DETECCION MOLECULAR DE Rickettsia sp. EN GARRAPATAS DE LA
FAMILIA IXODIDAE (Acari: Ixodida) EN CORDOBA.

AUTOR: JORGE MIRANDA REGINO
DIRECTOR: SALIM MATTAR V. Ph.D.

Objetivo. Detectar molecularmente especies de Rickettsia en garrapatas de la
familia Ixodidae recolectadas de ambientes y animales de tres municipios del
departamento de Cordoba. Materiales y métodos. Estudio descriptivo prospectivo
realizado entre diciembre del 2008 y diciembre del 2009 en los municipios de
Monteria, Ciénaga de Oro y Los Coérdobas. Las garrapatas recolectadas de
ambiente, animales domeésticos vy silvestres, se identificaron en género y especie
usando claves taxondmicas, se agruparon por especie y se conservaron en
alcohol al 96% hasta el proceso de extraccion de ADN. Para la deteccion inicial, se
realizd PCR en tiempo real (PCR-TR) para detecciéon del gen citrato sintetasa
(gltA) especifico para el género Rickettsia. PCR convencional se utilizé para la
deteccion de los genes ompA, ompB y gltA. La secuenciacion de los amplificados
permitié la identificacion de la especies de Rickettsia detectada en las garrapatas.
Resultados. 13.142 garrapatas fueron recolectadas, y 5 especies fueron
prevalentes en los tres municipios: Rhipicephalus microplus (80,6%), Amblyomma
cajennense (7,5%), Dermacentor nitens (4,9%), Rhipicephalus sanguineus (2,5%),
Amblyomma dissimile (0,4%), larvas de Amblyomma sp. (3,9%) y ninfas
Amblyomma sp. (0,2%). En 5 especies de hospederos (Bovino 39%, caballos
21%, perros 18%, capibaras 15% e Iguanas 7%), fue posible la recoleccién de
garrapatas. El porcentaje de garrapatas adultas y ninfas recolectados en estos
huéspedes fue del 18%, mientras que el porcentaje de larvas y ninfas recolectadas
de ambiente fue del 81%. Las 13.142 garrapatas recolectadas se agruparon en
785 grupos. La PCR en Tiempo Real, detecto ADN de Rickettsia en 33/785 (4,2%)
grupos de garrapatas. Todos los grupos positivos en PCR en tiempo real, PCR
convencional para la deteccion de gItA, ompA y ompB fue realizada. De los 33
grupos de garrapatas positivos en tiempo real y a los cuales se les realizd
amplificacion de los genes gItA, ompA y ompB, solo 10 de estos grupos se les
realizd la secuenciacién de estos mismos genes. El analisis de las secuencias
parciales de los genes gItA, ompA y ompB determiné que la rickettsias detectadas
en estos grupos de garrapatas, hace parte del grupo de rickettsias de las fiebres
manchadas Conclusiones. En este trabajo un nuevo genotipo de rickettsia del
GFM fue detectado de garrapatas recolectadas en diferentes hospederos y
ambientes. Nombre propuesto Candidata "Rickettsia colombianensi".
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