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Alphavirus es un género de virus que pertenecen a la familia Togaviridae, presenta 10
complejos antigénicos que agrupan 31 especies, generalmente transmitidas por la picadura
de mosquitos. Miembros del género han sido responsables de grandes epidemias en; Africa,
Asia, Europa, Oceania y Las Américas. Se pueden agrupar en virus del Nuevo Mundo que
en su mayoria causan enfermedad febril y encefalitis y virus del Viejo Mundo que pueden
producir fiebre, erupcion cutanea y artritis. Objetivo. Realizar una vigilancia
epidemioldgica de Alphavirus en mosquitos de tres zonas del departamento de Cordoba y
detectar el virus Chikungunya (CHIKV) en humanos y mosquitos Aedes (Ade.) aegypti
durante el brote en el Caribe colombiano. Materiales y Métodos. Estudio descriptivo, de
corte transversal en el cual se realizd una vigilancia de Alphavirus en mosquitos de los
municipios de Monteria, Purisima y Tierralta (Cordoba), entre agosto 2012 y enero 2013.
Se capturaron mosquitos por medio de trampas de luz tipo CDC y captura manual, fueron
agruparon por especie, fecha y lugar de captura, a cada grupo se les realizdo una PCR con
transcriptasa reversa convencional para amplificar un fragmento del gen nsP1 de
Alphavirus. Por otra parte, se realizé una busqueda del CHIKV durante el brote en los
municipios de Mahates (Bolivar), Ovejas, (Sucre), Ciénaga de Oro, Cereté, Lorica y
Planeta Rica (Cérdoba), de septiembre a diciembre de 2014. Se obtuvo una muestra de
suero de humanos y se capturaron mosquitos Ae. aegypti con trampas BG-Sentinel y
métodos de captura manual (de adultos y larvas). A los sueros y grupos de mosquitos se les
se realiz6 una PCR en tiempo real para la detecciéon de un fragmento del gen EI,
posteriormente se les realizd una PCR convencional para los genes nsP1 y E2, fragmentos
que fueron secuenciados. Resultados. Para la vigilancia entre agosto 2012 y enero 2013, no
se obtuvieron grupos de mosquitos positivos para Alphavirus en tres municipios Cordoba.
Durante la busqueda de CHIKV en el brote entre septiembre a diciembre de 2014,
resultaron 26 sueros y cuatro grupos de mosquitos positivos para el CHIKV, de los cuales
se secuenciaron nueve y cuatro respectivamente. Los analisis filogenéticos evidenciaron
que las cepas tienen un alto grado de similitud con la cepa virus Chikungunya del genotipo
asiatico. Conclusiones. Durante la vigilancia entre agosto 2012 y enero 2013 se
identificaron las principales especies de mosquitos vectores de Alphavirus y de otros
agentes etiologicos. Las cepas que circulan en el Caribe colombiano presentan un alto
grado de similitud con la cepa virus Chikungunya 99659 de las Islas Virgenes Britanicas-
genotipo asiatico.
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